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Introducac

Salmonella enterica é um dos agentes zoondticos mais importantes e uma das causas mais
frequentes de doenga de origem alimentar!. Esta espécie inclui mais de 2500 serdtipos e a
emergéncia de novos serdtipos e estirpes patogénicas de Salmonella representa um importante
problema de Saude Publica.

Salmonella enterica serétipo 4,[5],12:i:- tornou-se nos ultimos anos um dos serétipos mais
frequentes associados com infecgdo humana e transmissdo pela cadeia alimentar, com distribuicdo 367 casos em
mundial, indiciando uma fécil adaptabilidade a condigdes adversas e infecciosidade dessas | 2007
estirpes2. Este ser6tipo é considerado uma variante monofasica do serétipo S. Typhimurium
(4,[5],12:i:1,2) um serdtipo de reconhecida patogenicidade®*>.

De acordo com a EFSA, na Europa este serGtipo teve um aumento exponencial de 367 casos em
2007 para 1416 casos em 2009 (Figura 1). Em Portugal, segundo o Centro Nacional de Salmonella, o
serdtipo 4,[5],12:i:- foi considerado como o terceiro mais frequentemente isolado em casos de
salmonelose humana nos ultimos 5 anos (dados ndo publicados).

No entanto, dificuldades na correcta identificagdo deste serétipo tém impedido o seu adequado
seguimento epidemioldgico.

Figura 1 - Numeros de casos reportados de Salmonella enterica serétipo 4,[5],12:i:-, na Unido Europeia desde 2007 a 2009 1.
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trimetropim (Tr/35%) e gentamicina (G/27%)
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Material e Métodos
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enterica ser6tipo 4,[5],12:i:-, obtidos entre 2002-
2010, de varias regides do pais e de diferentes
fontes: isolados clinicos humanos (n=146),
produtos alimentares (n=10), ambiente (n=5) e
suiniculturas (n=4).

Confirmagdo do serétipo 4,[5],: . Efectuada
por PCR (regido intergénica fliA-fliB e gene fIjB),
com algumas modificages ao originalmente
proposto pela European Food Safety Authority
(EFSA)37.

Caracterizagdo genotipica. A pesquisa de genes
de resisténcia a antibioticos e de integrdes de
classe 1 foi feita por PCR, RFLP e sequenciagdo
conforme descrito anteriormente®?.

Determinada pelo método de difusio em agar
com discos de acordo com o preconizado pelo
Clinical Laboratory Standards Institute®. Em todos
os isolados resistentes & amoxicilina foi feito o
teste do duplo sinergismo para deteccio de beta-
lactamases de especto alargado (ESBL)S.

Relagdo Clonal e Andlise da Estrutura
Populacional. O estudo da relagio clonal entre os
isolados foi feito por Pulsed Field Gel
Electrophoresis (PFGE) com digestdo do DNA
genénico pela enzima Xbal®%. O Multilocus
sequence typing (MLST) foi realizado utilizando
primers especificos para amplificacio dos 7 genes
housekeeping (aroC, dnaN, hemD, hisD, purE, sucA
e thrA), de acordo com a base de dados de MLST
(http://mlst.ucc.ie/mist).
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MDR (Figura 4, Tabela 1) e genétipos,
sendo trés predominantes:

i) Perfil ASSUT (n=48; blaTEM, strA-
strB, sul2 e tetB), associado a 4
clones e ao ST34 (SLV do ST19),
também conhecido como “clone

Figura 3 - Distribuigdo dos isolados por clones de PFGE.

Europeu”;

Conclusoes

i) Perfil MDR (n=45), sendo a maioria
do fendtipo ACGSSuTTr (n=27;
blaTEM, cmlAl, aac(3)-1V, aadA,
sull-sul2-sul3, tetA e dfrA12),
pertencentes ao clone O/X, e ao
mundialmente disseminado ST19 e
fagotipo DT104/U302, denominado
“clone Espanhol”1;

iii) Perfil CSSuTTr (n=15; cmlA1, aadA,
sul3, tetB e dfrA12) associado a um
clone (Q) e ao ST19.

@ Os nossos resultados, os primeiros em Portugal, mostram que

os perfis de resisténcia aos anti

oticos dos isolados

correspondem a agentes antimicrobianos frequentemente

utilizados na producdo animal.

@ Este estudo demonstra também que a emergéncia de

Salmonella do serétipo 4,[5],12

em humanos esta

associada a disseminagdo de linhagens clonais mundialmente
reconhecidas com perfis de multi-resisténcia e com origem em
suiniculturas e alimentos de origem animal.
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